DNA-Biobanken

IQRA Biotech Services
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PRA bei Schapendoes + Weimaraner
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DNA-Biobank
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Stuckverlust im Gen (Deletion)
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— kein funktionierendes Protein

— Netzhautdegeneration — Sehstorungen



DNA-Profile, DNA-Biobanken
und Epigenetik

DNA-Profile

» DNA-Biobanken
Epigenetik
Schlussfolgerungen



PRA in Schapendoes

3/04 7/05 8/2006 2/08 2/15/
Genom-Screen 1. Gen 2. Gen 11. Gen Konse-
charakterisiert qguenzen
6/2005

Chromosom identifiziert
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alle Chromosomen 20 vor DNA-Test
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Chromosomen 20 nach selektiver Zucht
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Ccdc66 Gen auf Chromosom 20
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Ccdc66

Symbol
SEC61A1
RAB7A
RHO
PPARG
GHRL
MITE

Ccdc66

TLRY
DAGI1
NICN1
AMT
RHOA
COL7A1
LTF
COMP
INSL3
CALR
EPOR
DNM2
ADAMTS10
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variable Marker (be)im Ccdc66 Gen
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— neue Haplotypen, genetische Variabilitat |
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